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个人简介

中国科学院昆明植物研究所植物学硕士、生物化学与分子生物学

博士。围绕寄生植物、裸子植物、禾本科和蓼科等植物类群进行了一

系列的研究工作，主要利用叶绿体基因组和转录组数据开展植物分子

系统学和演化生物学研究。相关工作在 Nature Plants、Plant Methods、
Genome Biology and Evolution、Molecular Phylogenetics and Evolution、
Frontiers in Plant Science、Plant Disease等刊物发表，SCI 文章被引

500余次。其中 ESI高被引论文 1篇。主持中国博士后科学基金、山

东省自然科学基金、中科院西部青年学者项目等多项，参与国家自然

科学基金等多项。目前承担《园林植物学》、《孢子植物学》、《植物学

实验》、《野外实习》、《神奇的植物》等研究生和本科生课程的教学工

作。副主编《山东师范大学珍藏植物科学绘图》，参与编著《山东师

范大学校园植物图志》。

工作经历

2022.1-至今，山东师范大学生命科学学院，副教授

2018.9-2021.12，山东师范大学生命科学学院，讲师

2017.9-2018.8，中科院昆明植物研究所，助理研究员



教育经历

2014.9-2017.7，中科院昆明植物研究所，生物化学与分子生物学，博

士

2011.9-2014.7，中科院昆明植物研究所，植物学，硕士

2007.09-2011.7，山东师范大学生命科学学院，生物技术，学士

研究方向

植物分子系统学与进化生物学

承担项目

山东省自然科学基金，结合叶绿体基因组和微条形码研究裸子植物的

系统发育关系，2021.1-2023.12，在研，主持。

中国博士后科学基金，基于组学数据的裸子植物系统发育和进化研究，

2019.7-2021.7，结题，主持。

中国科学院“西部青年学者”项目，裸子植物叶绿体基因组系统发育

和结构演化研究，2018.1-2020.12，结题，主持。

国家自然科学基金国际（地区）合作与交流项目，蔷薇目全球多样化

时空格局重建，2018.1-2022.12，在研，参与。

国家自然科学基金面上项目，中缅交界高黎贡山种子植物区系及形成

原因的进化与生态解释，2016.1-2019.12，结题，参与。

国家自然科学基金面上项目，滇藏交界独龙江上游地区种子植物区系

与生物多样性保护研究，2014.10-2017.12，结题，参与。

国家自然科学基金青年科学基金项目，鼠李科的系统发育研究，

2013.1-2015.12，结题，参与。
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